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CAMPI DI INDAGINE NELLA RICERCA .  
Biotecnologie mediche; Regolazione dell’espressione genica. 
 
TEMI CORRENTI DI RICERCA. 
Biotecnologie mediche. In questi ultimi anni la “proteomica” ha permesso lo studio su larga scala dell’espressione, della funzione e delle interazioni 
delle proteine. Lo sviluppo in questo campo di tecnologie miniaturizzate è risultato maggiormente evidente nella possibilità di generare, al pari del 
DNA, “array di proteine”, ovvero la possibilità di dispensare su opportuni supporti in maniera ordinata 10-20.000 proteine di interesse. Una volta 
generati, questi protein array possono essere usati in diverse applicazioni: per studiare la suscettibilità alle malattie, per effettuare diagnosi, per 
monitorare la progressione della malattia e potenziali punti di intervento terapeutico, il tutto in maniera molto più rapida ed accurata che in 
precedenza. Uno dei campi di maggior applicazione dei protein microarray è certamente quello degli array di antigeni/autoantigeni. In questo caso sul 
supporto vengono depositate delle proteine (o frammenti di proteine) antigeniche: questo permette di analizzare, simultaneamente e in parallelo, la 
presenza in fluidi biologici (siero, fluido cerebrospinale, fluido sinoviale etc) di anticorpi/autoanticorpi diretti contro migliaia di antigeni diversi in un 
sistema a basso costo e con un utilizzo di volumi di campione minimo. La principale attività di ricerca è indirizzata allo sviluppo di strategie e 
metodologie biotecnologiche finalizzate alla costruzione di array antigenici applicabili nello studio e diagnosi di malattie autoimmuni.  

Regolazione dell’espressione genica. Il controllo dell’espressione genica, in particolare quella eucariota, avviene principalmente a livello 
trascrizionale. I meccanismi coinvolti nella trascrizione di una sequenza genica in RNA, pur essendo numerosi e complessi, agiscono attraverso 
l’intervento di specifiche proteine (fattori trascrizionali) che, legando sequenze genomiche bersaglio (sequenze regolatrici), contribuiscono alla fine 
regolazione dell’espressione genica. La trascrizione eucariota avviene perlopiù nel nucleo e quindi fisicamente separata dal citoplasma cellulare, un 
ambiente dove intervengono ulteriori meccanismi di controllo dell’espressione genica ed in particolare la traduzione dei mRNA in proteine e la 
modificazione di queste. In questo ambito, un particolare interesse è rivolto all’identificazione e studio di nuovi meccanismi cellulari coinvolti nella 
formazione di un network fisico tra trascrizione e traduzione reminescenti della situazione procariota. Inoltre, il ruolo svolto da alcune modificazioni 
post-traduzionali sul controllo trascrizionale del differenziamento cellulare sono argomento di indagine e studio. 
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